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Resumo: Objetivou-se estimar a diversidade genética da igreannativaMesosetum
chaseae, provenientes de 06 acessos (01, 04, 05, 08, 28)edas sub-regides do
Pantanal e mantidos no Banco Ativo de Germoplasmafodrageiras nativas da
Embrapa Pantanal. Os dogemers usados para as ISSR amplificaram 142 segmentos
de DNA reproduziveis. Os primers ISSR-3, ISSR-81SSR-15 revelaram maiores
nameros de segmentos amplificados. O polimorfisB®R, o indice de Shannon e a
diversidade genética de Nei foram maiores nas aasosto acesso A4. O nivel de
divergéncia genética foi alto (&= 0,2838), indicando que 0s acessos sdo amostras
geneticamente estruturadas. No gratien plot as 72 plantas foram organizadas em
quatro grupos geneticamente estruturados. A orgaiiz do dendrograma mostrou a
formacao de dois grupos diferenciados bem definigos podem orientar cruzamentos

e ampliar a base genética da espécie. O polimafaito de ISSR e a estruturacdo de
apenas seis acessos em quatro grupos sao indgcdévom alto poder discriminatorio
das ISSR para diferenciar outros acessos da ed@édeaseae mantidas no BAG da

Embrapa Pantanal.
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