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Diferencas morfolégicas em populagbes de nematoides sdo comuns de serem
observadas e, geralmente, estdo relacionadas aos diferentes fatores ambientais. Tal
diferenca pode ser explicada e também encontrada no material genético do individuo,
por meio da variabilidade natural ou por mutacao. Helicotylenchus dihystera tem sido
relatado constantemente em areas de soja no Brasil e em altas densidades
populacionais. Assim, o objetivo deste trabalho foi avaliar a diversidade genética, pelo
sequenciamento do DNA, de 23 populacdes advindas dos estados do Parana, Mato
Grosso do Sul e Rio Grande do Sul. As amostras foram coletadas em 23 municipios,
sendo os nematoides extraidos via Funil de Baermann, seguidos da extracdo de DNA,
reacdo de PCR para a regiao D2/D3 rDNA e sequenciamento. As analises confirmaram
gue as 23 populagbes estudadas pertencem a espécie H. dihystera, apresentando alta
similaridade quando comparadas as sequéncias de referéncia para a espécie. Por meio
da arvore filogenética gerada, as amostras se apresentaram em dois grandes grupos,
gque possuem caracteristicas em comum, principalmente relacionadas a temperatura e
altitude das regibes em que foram coletadas. Com isso, pode-se afirmar que existe
diversidade genética dentro das populacbes de H. dihystera trabalhadas, e que os
fatores ambientais, como temperatura e altitude, podem apresentar relagdo com os
resultados encontrados.
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