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Espécies do complexo Fusarium fujikuroi sdo agentes causais da bakanae em arroz e séo
produtoras de fumonisinas e outras micotoxinas. No Brasil, a bakanae foi relatada em 1970
e desde entédo sintomas dessa doenca nao foram mais observados no campo. No entanto,
em 2013, baixos niveis de fumonisina B1 foram reportados em amostras de arroz comercial
no estado de SP. Esses relatos fundamentaram a hipétese de que espécies do complexo
Fusarium fujikuroi estdo associadas a gréos de arroz no Brasil. Os objetivos deste estudo
foram (i) identificar quais espécies de FFSC ocorrem em grédos de arroz e (ii) verificar a
presenca do gene FUML1 que catalisa a sintese de fumonisinas. Uma cole¢éo de 50 isolados
monosporicos foi obtida de grdos de arroz das principais regides produtoras. O DNA foi
extraido utilizando o kit de extracdo Wizard® Genomic DNA Purification e a amplificacdo do
gene EF-1a foi realizada utilizando os primers EF-1 e EF-2. Os alinhamentos foram gerados
utilizando a ferramenta Clustal W e as analises filogenéticas foram realizadas pelo método
de Méxima parcimbnia, no programa MEGA 7. Com base nas sequéncias de EF-1a e
avaliacdo de marcadores morfologicos, foram identificadas oito espécies: F. andiyazi, F.
anthophilum, F. begoniae, F. fujikuroi, F. proliferatum, F. pseudocircinatum, F.
sterilihyphosum e F. verticillioides. O fragmento do gene FUM1 foi amplificado utilizando os
primers VERTF-1 e VERTF-2. O fragmento de aproximadamente 400 pb do gene FUML1 foi
amplificado em pelo menos um isolado de cada espécie, exceto de F. sterilihyphosum. Em
estudos futuros sera investigado quais micotoxinas sao produzidas por essas espécies, e
analisadas as melhores condi¢des para a producao de fumonisinas.
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